INITIALIZE_PAIRWISE(alignment)

seq01 <- alignhment.seq01

seq02 <- alignment.seq02

seq01_length <- vypocti délku seq01

seq02_length <- vypocti délku seq02

score_matrix <- matice nul o rozmérech seq01_length + 1 a seq02_length + 1

direction_matrix <- matice nul o rozmérech seq01_length + 1 a seq02_length + 1

fori<-2toseq0l_length +1
score_matrix;; <- (i—1) * alignment.gap

direction_matrix; ; <- alignment.delete_symbol

cleari

fori<-2toseq02_length +1

score_matrix;; <- (i—1) * alignment.gap

direction_matrix, ; <- alignment.insert_symbol

alignment.score_matrix <- score_matrix

alignment.direction _matrix <- direction_matrix



