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Naroc¢nost zadani pramérné obtizné zadani
Splnéni pozadavkl zadani zadani spInéno
Rozsah technické zpravy je v obvyklém rozmezi
Prezentacni uroven predloZené prace 63 b. (D)

Predlozena technicka zprava ma sice logickou strukturu, nicméné pochopitelnost textu pfili§ dobra neni.
Zakladnim nedostatkem technické zpravy je to, Ze v praci neni nikde zfetelné uvedeno, jaké pozadavky na meta-
prediktor bude moci uzivatel zadat. Dale zde postradam konkrétnéjsi popis toho, pro které pozadavky se lépe
hodi jednotlivé predikéni nastroje. Dale technicka zprava obsahuje podivné véty typu: "...testovaci sada se jesté
mozna zmeéni...".
Formalni uprava technické zpravy 66 b. (D)
Pfi tvorbé technické zpravy nebyl pouzit vhodny format obrazk(, takZe obrazky jsou nekvalitni. Dale zprava
obsahuje celou fadu preklepl a nespravnych jazykovych konstrukci.
Prace s literaturou 72 b. (C)
Seznam pouzité literatury obsahuje rfadu kvalitnich publikaci, ale veSkerou snahu studenta o kvalitni dilo kazi to,
Ze seznam nastrojll pro predikci struktury proteind byl pfevzat z Wikipedie. Stejné tak ukazku formatu PDB by
bylo lepsi pfevzit pfimo z databaze PDB a ne z Wikipedie. Déle pak bibliografické citace nejsou uvedeny
jednotnym zplsobem.
Realizacni vystup 68 b. (D)
V ramci realiza¢niho vystupu diplomové prace byla vytvofena cela fada skript(, slouZicich pro otestovani
jednotlivych prediktor(, a dale byl vytvofen samotny meta-prediktor, sestavajici ze 2 skript(, ktery na zakladé
pozadavk( od uzivatele vybere vhodny nastroj pro predikci struktury. Provedené testy hodnoti uréité zakladni
vlastnosti prediktor(l, ale pro potfeby meta-prediktoru bych ocekavala, Ze téchto testl bude provedeno vice. Také
jsem zde ocekavala prehlednéjsi zhodnoceni jednotlivych testl. Vytvoreny metaprediktor je funkéni a umozriuje
uzivateli spoustét predikci struktury v jednotlivych prediktorech. Pouzité prediktory jsou spoudtény pod
akademickou licenci.
Vyuzitelnost vysledku
Vytvoreny meta-prediktor je funkéni a doporucéuije uzivateli jeden z existujicich prediktorl na zakladé
uzivatelovych pozadavki a na zakladé znalosti o jednotlivych prediktorech z provedenych test(l. Podle mého
nazoru by ale muselo byt provedeno daleko vice testl, které by vedly k lepSimu ohodnoceni jednotlivych nastrojl
tak, aby mohl byt meta-prediktor pouzitelny v praxi. Schazi zde logické propojeni navrhu datové sady, testovani
dostupnych nastroji a zakomponovani zjisténych vlastnosti do vysledného meta-prediktoru.
Otazky k obhajobé

* V tabulce 5.1 predstavujete 3 nejhorsi predikce nastroje HH-suite. Nicméné predikce ostatnich nastrojl

pro tyto proteiny vykazuiji pfiblizné stejné, nebo jesté hors§i RMSD. Znamena to tedy, Ze predikce néstroje
HH-suite vykazovaly vzdy jedno z nejnizSich RMSD?

¢ Preferuje meta-prediktor néktery z vyuZivanych prediktor’?
Souhrnné hodnoceni 68 b. uspokojivé (D)
Predlozena diplomova prace sice splfiuje vSechny body zadani, ale jak z hlediska technické zpravy, tak i z
hlediska realiza¢niho vystupu je ponékud nedotazena. V technické zprave postradam predevsim popis
pozadavk, které mlize uzivatel zadavat a popis vlivu téchto pozadavk( na doporuéeny prediktor. V realiza¢ni
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