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Slovni hodnoceni:

Diplomova prace Bc. Ivany Hrazdilové zaméfena na studium aktivity transposonll v nadorovych
burikach predstavuje velice zajimavé a atraktivni téma jak z pohledu biologie, tak bioinformatiky.
Po formalni strance je prace prosta vyraznéjSich chyb &i preklepd, avSak v n&kterych ¢astech
postradam odkazy na plivodni védecké prace a odkazy na obrazky.

V literarni reSerSi je podrobné popsana charakteristika transposont, nemoci zplsobené jejich
aktivitou, masivni paraleini sekvenovani a bioinformatické pfistupy vyuZivané k analyzam
sekvenatnich dat. Tato €ast prace je v3ak aZ pfiliS rozsahla, pfinosnéjsi by bylo vénovat vice
prostoru k prezentaci samotnych vysledkd, jejich interpretaci a diskuzi.

Pfi zpracovani sekvenacnich dat a jejich analyze se studentka zvladia za kratky &as naucit a pouZit
velké mnoZstvi aplikaci, které dokézala mezi sebou smysluplné propojit. A také se seznamila s
praci na serverech, zejména MetaCentra, kde byly spustény vSechny naro¢néjsi operace. Mezi
prednosti prace patfi také pouZiti viastnich skriptd. | pfesto, Ze nebyly pouZity vlastni data je tato
diplomova prace dobrym vychozim bodem pro dal$i analyzy podobného charakteru.

V prib&hu obhajoby &i nasledné diskuzi bych uvital odpovéd na nasledujici dotazy a pfipominky.

Otazky k obhajobég:
Pro¢ bylo odstranéno prvnich 13 bazi z read(i? Je zbyvajici délka readl (20 bp a 29 bp) pro
mapovani jesté dostatecna?

Jsou znadmy néjaké geny souvisejici s rakovinou prostaty &i tlustého stfeva? Pokud ano, zkouela
jste se podivat i na jejich expresi, pfipadné na expresi transposont v jejich blizkosti?



V préaci byla pouzita data z SRA archivu. Zabyvali se autofi v plvodnich studiich také aktivitou
transposond? Pokud ano, ¢im se li§i autorkou prace pouZité metody stanoveni exprese
transposont od postup(l v plvodnich studiich prezentujicich pouZita data? Shoduiji se autorciny
zaveéry s vysledky téchto studii?

Z piilohy A je ziejmé, Ze v anotacich transposond jsou zahrnuty i velmi kratké Gseky. Byly pouZity i
pro stanoveni exprese? Pokud ano, je mozné, aby byly takto kratké tseky transkripéné aktivni?
Byly tyto kratké Useky spravné namapovany? Zvazla autorka pouZiti pouze transposon(
primérnych délek?

Cim si autorka vysvétluje, Ze u rakovinnych bunék tlustého stieva byla exprese jednotlivych rodin
transposon(l shodna ¢i dokonce niz&i néz u normalnich bunék? (viz. P¥iloha C)
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